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新民晚报
世界顶尖科学家协会

联合出品

新民
手绘

今天，第六届世界顶尖科学家
论坛在滴水湖畔如期而至。秉持打
造独一无二的世界一流水平科学奖
项的雄心，五位新科世界顶尖科学
家协会奖获得者接过证书和奖牌，
享受科学同仁的掌声和敬意。

“我正在穿靴子，准备攀登一座
位于落基山脉上的壮观山峰。我完
全没有想过会得奖，过了好一会儿
才反应过来。”得知获得    年顶科
协奖的时候，美国科罗拉多大学博尔
德分校教授卡洛琳 ·卢格“有点蒙”。
今年，她与英国剑桥   分子生物
学实验室名誉课题组负责人丹妮
拉 ·罗兹、瑞士苏黎世联邦理工学院
生物大分子晶体学名誉教授蒂莫
西 · J · 里士满一道，因“阐明了核小
体的原子结构，为揭示染色质、基因
调控和表观遗传机制提供了理论基
础”而获得“生命科学或医学奖”。

卢格教授觉得，做科研和攀登
山峰挺像的，会遇到很多“假山
顶”。“你想要登上山顶，选定一座山
峰并认为这是你的目标，但是登顶
之后发现真正的山顶在一座、两座
甚至是三座‘假山顶’之后，还要再
爬上 小时。”她这样类比道，而科
学的发现之路亦是如此——永远有
下一座山峰，更高的山峰，不应该一
直抱着现有的成果停滞不前。在
“看清”组成染色体的最基础单元核
小体的过程中，卢格与里士满作出
了堪称里程碑的成就——获得了
 .8埃的核小体核心颗粒结构，这篇
论文至今仍是蛋白质数据库被引用
最多的。

得知自己斩获    年顶科协奖
的那一刻，比利时法语鲁汶大学运
筹学与计量经济学研究中心、数学
工程系名誉教授尤里 · 涅斯捷罗夫
“不敢相信自己的耳朵”，他刚结束
了一场愉快的会议晚宴，赶紧找了
处安静的地方，还问了几个“愚蠢”
的问题确定自己是否获奖。“顶科协
奖颁发适时、奖金丰厚，一定能助推
计算机科学和数学领域的发展。”教
授兴奋极了，更重要的是，“以顶科
协奖嘉奖应得之人，能够帮助年轻
人找到最有潜力的研究领域”。

今年的“智能科学或数学奖”，
他与多年的好伙伴、美国佐治亚理
工学院工业与系统工程学院讲席教
授阿尔卡迪 · 涅米罗夫斯基榜上有
名，两人在凸优化理论方面作出了
一系列开创性工作。

越过科学的山巅，五位顶科协
奖得主在最美的季节来到上海。除
了参与盛大的颁奖典礼，他们还将
通过获奖者讲堂、科学圆桌π等获
奖者专属活动以及部分专题论坛
开展学术以及公众交流。特别是
在科学圆桌π上，参会顶尖科学家
将变身“发问团”，而获奖者则成为
“答辩者”，共同探讨对学科领域的
深度思考。

“我希望能和其他与会者分享
我对数学的看法和希冀，并且得到
他们的反馈。”尤里 · 涅斯捷罗夫的
心愿，一定会在这场盛会中得到满
足！今天，我们也通过新民手绘，
来了解这五位“最强大脑”的科学
故事吧！

▲

确定核小体的原子结构是  世纪  年

代科学家的直面挑战，这些分子结构的信

息将揭示染色质功能的本质，三位获奖科

学家在这个领域内的工作跨度超过  年。

——    年世界顶尖科学家 协会奖获得者的科学故事

  -  
    年  月6日/星期一

越过山巅 相逢上海
本报记者 郜阳

ArkadiNemirovski

阿尔卡迪·涅米罗夫斯基

美国佐治亚理工学院工业与系统工程学院
讲席教授阿尔卡迪 ·涅米罗夫斯基的研究兴趣集
中在优化理论和算法，重点研究领域包括研究复
杂性理论、开发非线性凸规划的高效算法、不确
定性优化、凸优化的工程应用以及非参数统计。

表彰他们在凸优化理论方面的
一系列开创性工作，包括自协调函数
和内点法的理论、优化的复杂性理论、
加速梯度算法设计以及在鲁棒优化
方面的方法论进展等

阿尔卡迪 ·涅米罗夫斯基

尤里 ·涅斯捷罗夫
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卡洛琳 ·卢格

丹妮拉 ·罗兹

蒂莫西 · J ·里士满

2023年世界顶尖科学家协会奖
“生命科学或医学奖”获奖者

YuriiNesterov

尤里·涅斯捷罗夫

比利时法语鲁汶大学
运筹学与计量经济学研究
中心、数学工程系名誉教
授、高级科学研究员尤里 ·

涅斯捷罗夫四十年来一直
是凸优化领域的全球领军
人物。他的首批重要成果
与快速梯度法有关，这些
成果如今越来越重要，在
机器学习和人工智能领域
得到越来越多的应用。

表彰他们阐明了核小体
的原子结构，为揭示染色质、
基因调控和表观遗传机制
提供了理论基础

DanielaRhodes

丹妮拉·罗兹

英国剑桥   分子生物学
实验室名誉课题组负责人丹妮
拉 · 罗兹开发了新的技术，展示
了   的双螺旋构型从溶液到
折叠入核小体时产生了变化，从
而解决了所谓的“连接数悖论”
问题。

TimothyJ.Richmond

蒂莫西·J·里士满

瑞士苏黎世联邦理工学院
生物大分子晶体学名誉教授蒂
莫西 · J ·里士满长期深入研究蛋
白质折叠，并推导出分子表面积
的计算分析方程。他成功阐明
了核小体核心颗粒的原子结构，
随后研究了其高阶结构和含核
小体的染色质重塑复合体。

KarolinLuger

卡洛琳·卢格

美国科罗拉多大学博
尔德分校教授、生物化学讲
席教授卡洛琳 ·卢格是一位
结构生物学家，以对核小体
和维持染色质完整性因子
的研究被广泛认可。她还
对核小体的进化起源感兴
趣，具体研究了先于真核生
物出现的生命形式中的组
蛋白。

▲

首个突破来自丹妮拉 · 罗兹的研究，

她成功获得了首批天然核小体晶体，并

开发了体外重构核小体的方法。

▲

蒂莫西 · J · 里士满等科学家在    年得到

了 埃分辨率的核小体晶体结构。在这一分

辨率下，核小体终于被初步看清。

▲

卡洛琳 · 卢格与蒂莫西 · J · 里士满等

合作者在    年通过体外重构核小体，

得到了分辨率达 . 埃的晶体结构并揭

示了核小体结构的细节。

▲

三位获奖者的研究为后续

开展相关生命活动机理研究和

相关医学研究奠定了基础。

▲

寻找实现目标的“最优解”，

是应用数学的重要科学问题。

两人的成果已在控制系统、经

济学、机器学习、航空航天、工

业 . 、5G网络动态调整等领

域得到广泛应用。

▲

两位教授著述等身，

曾经撰写过多本教科

书，将他们的发现和观

点带给了数学、工程等

领域的广大读者。

▲

两位获奖者的工作引发了

“一阶算法革命”，使优化算法

得以应用于现代应用中的大规

模问题，并推动了新计算平台

的发展。

▲

两人在职业早期发展了内

点法理论，提出自协调性，将数

百个具有复杂证明和彼此间无

关联的复杂算法，描述成一个

简单而优雅的统一框架。


